Molekularas genétikas metodes Latvijas mezzinatnée
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Genétisko resursu centra (GRC) molekularas genétikas laboratorija tiek veikti Latvijas mezsaimniecibai aktualie petijumi:
1) populaciju analize ar DNS kodola, hloroplastu un mitohondrialiem markieriem;
2) genoma strukturalas daudzveidibas 1zpéte — genu kopiju skaita analize un retrotranspozonu analize;

et

3) génu ekspresijas petijumi —
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Parastas priedes rezistence pret patogéniem
Priezu saknu trupe.

Izplatita Latvijas

priczu audz€s;, l1zralsa patogéna séne
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proteinus kod€josie geéni, retroelementu ekspresija, mikroRNS aktivitate.
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Bérzu koksnes iekrasojums
Bérzs aiznem gandriz 30% no kop¢jas Latvijas mezu platibas. Strauji

attistoties saplaksSna razoSanai, pleaug pieprasijums pec kvalitativas
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Heterobasidion annosum; samazina koksnes pieaugumu; veicina berza koksnes. Ekonomiskie zaudgjumi saplakspa razoSana ir saistti

v€jgazes un izraisa koku nokalSanu.

Briina priezu skujbire.

Nozimiga slimiba kokaudzetavas, vairak skar jaunus kokus.
Slimiba un to izraisosa séne (Lophodermium spp.) Ir maz pétita.

Sadarbiba ar LVAI Ir 1zveidota izolatu kolekcija un aprobétasf genetiskas metodes, tiek izdalitas un

1dentificetas 1ekrasota koksné esosas senes,

inokulacijas metodikas.

Petijumos tiek 1zmantotas kandidatgénu kopiju skaita un
ekspresijas analizes. Iegiitie rezultati liecina, Kka,
atseviSkus priedes individus, novérojama kandidatgénu Kkopiju
skaita variacija. Konstatéts, ka kandidatgena ekspresijas
pleaugums pé&c inokulacijas ar H. annosum Ir lielaks individos ar
lielaku génu kopiju skaitu. P&tijumi par parastas priedes rezistenci
pret patogéniem Ir nepieciesami, lal ieklautu priedes materialu ar|
palielinatu rezistenci selekcijas programmas.

Galvenie izpilditaji:

V. Skipars, V. Belevica, |. Gaile, B. Krivmane, D. Rungis. P&tijums veikts i
projekta “Zinatniskas kapacitates stiprinasana auglkopibas, mezu un
informacijas tehnologijas nozar€s, nodroSinot videl draudzigu audz€Sanas

risinajumu, produktu izstrades un ievieSanas izp&ti ar datortehnologiju
atbalstu” (N, 2009/0228/1DP/1 1.1.2.0/09/AP1A/VIAA/035) Ietvaros.

P géna ekspresija

Kopiju skaita frekvences
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Priedes genoma retroelementu izpéte

salidzinot | izplatiba berzu audzés Latvijas regionos.

psags. '-«.fv'r':ft:-:.m;s;;a-'w.,;;Izdalitas tris haplotipu grupas Latvijas ozoliem: haplotipi,
|identiski ar Baltkrievijas ozoliem, haplotipi,

ar berza koksnes iekrasojumu, Kuru izraisa dazadi patogéni. To
" identitate un izplatiba Latvijas bérzu audz&s nav pétita, ka ari nav
noskaldroti iesp&jamie bérza rezistences genetiskie faktorl

Izmantojot mikrobiologiskas un molekulari [ = o=

notelkta berza koksni iekrasojoso patogénu

Rezultati dos iesp&ju turpmakos pé&tijumos 1dent1ﬁcet remstentakos
klonus, kuru izmantoSana selekcija nodroSinas saplaksna razoSanu no
augstvertigaka 1zeymateriala.

Galvenie izpilditaji: A. Korica, |. Veinberga, D. Rungis, Z. Bacans (AS ‘Latvijas

F1n1erls ) Petijums veikts MNKC ietvaros.

Ozola populacuu genetlskas strukturas un |Zcelsmes anallz

Latvijas ozolu paraugl analiz&ti ar hloroplastu SSR markieriem un
sadaliti pa haplotipiem (ipatpu grupam). Atlasitie individi no Kkatras
haplotipa grupas talak analizeti ar hloroplasta PCR-RFLP markieriem.
Ta ka hloroplastu DNS lapu kokos tiek parmantoti pa mates liniju, tad
analiz€jot t0 genctisko daudzveidibu un atskiribu starp audzeém un
individiem, iesp&jams notelkt ozola individa izcelsmi. Iegitie rezultati
salidzinati ar Baltkrievijas, ka ar1 ar Eiropas ozolu haplotipiem.

kuri Ir
kurt Ir atSkirigi no

Saistitba ar iespgjamam klimata izmaipam tiek pleverstafBaltkrlevuas ozoliem, bet tomeér tiem radnieciski, un haplotipi, kuri ir
- paaugstinata uzmaniba organismu pielagosanas sp&jam daza dlem% ‘ar pilnigi atskirigu Izcelsmi, radnieciskl Zviedrijas ozoliem. Vadoties
apkart€jas vides apstakliem un So sp€u nosakoSajiem p&c Siem rezultatiem iesp&jams atlasit Baltkrievijas ozola populacijas,
mehanismiem. Koku sugas parasti ir svesapputes, ar ilgu vienas +Y' kuras 11d21gakas Latvija eso$am audzém un individiem, lai veidotu

paaudzes nomainas laiku. Tapéc svarigi to genomu struktiiras un,_»f. 0zola izméginajuma stadijumus.

plasticitates pétijumi. Konstatets, ka nekodgjosas
sekvences, kas pamata veldo hromosomu struktiras, Ir nozimigas|
stresa atbildes veidoSana. Tas nosaka struktiiras stabilitati, ka art
parkartojumu inici€Sanu genoma. Vienas Nno tam T
retrotranspozonu sekvences, un priedés 70-75% no genoma sastav
no $tm retroelementa sekvencém. Aktivie retroelementi Ir sp&jigi
autonomi parvietoties organisma genoma, bet neaktivie So sp&ju Ir
zaud€jus1 sakrato mutaciju del. Zinams ari, ka retroelementu
ekspresija palielinas stresa faktoru ietekme.

No priedes kokiem, kuri Ir bijus$i maksligi paklauti stresa
letekmel, tiek i1zdaliti ekspresétie retroelementi un nosekvenéti.
Tiek petitas retrotranspozonu sekvences, identific€ta 1o
homologija ar zinamajam sekvenc€m un piederiba noteiktal
retrotranspozonu klasel, analiz€tas aktivitates iesp&jas. Tiek
parbaudits atrasto retrotranspozonu polimorfisms priedes

dabiskajas audzes.
Galvena izpilditaja: A. Voronova. Petijums veikts projekta “ Genétisko

faktoru nozime adapt€ties sp&jigu un pec koksnes ipasSibam kvalitativu
mezaudzu izveide ” (2009/0200/1DP/1.1.1.2.0/09/APIA/V1AA/146) Ietv.

genomal
'Latvijas un Baltkrievijas sadarbibas projekta ietvaros.
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Latvijas ozolu haplotipu sadalijums O [, T



